Talassemia NGS Devyser

Ensaio NGS de tubo Unico que detecta todas as sequéncias
variantes de HBA1, HBA2 e HBB em uma Unica corrida,
eliminando a necessidade de fluxos de trabalho adicionais.

O teste detecta SNVs, indels e aplica dois métodos
simultaneos para detectar CNVs. O procedimento é
extremamente simples e adequado para qualquer
laboratdrio, seja para realizar testes genéticos avancados
ou screening de mutag®es em larga escala.

Teste completo de Talassemia em apenas algumas horas

e Fluxos de trabalho tradicionais para determinar

possiveis Talassemias alfa e beta podem levar semanas.
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Dvysr.

"O produto da Devyser nos economiza muito
tempo em laboratdrio. O tempo de hands-on
foi reduzido em 50%.”

Emma Samuelsson
Hospital Universitdrio Sahlgrenska,
Gotemburgo, Suécia.

e (O ensaio com o kit Talassemia NGS
Devyser pode ser finalizado em 24 horas.
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Leia mais em:
devyser.com/product-categories/thalassemias




O Software permite analises rapidas e diretas

Deteccdo e identificagdo automatica de sequéncias

variantes:

e Interpretacdo gréfica simples das variantes e
CNVs;

e Software Unico para interpretacdo de dados de
todas as talassemias.

Alpha thalassemia

Foram analisadas 125 amostras clinicas
de resultado previamente conhecido
com o kit Talassemia Devyser

100% das variantes patogénicas
previamente identificadas
foram detectadas.

15% das amostras continham
variantes patogénicas
adicionais ndo detectadas
anteriormente.
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