LynchFAP Devyser

Solug¢ao NGS direcionada para sindromes hereditarias de cancer
de célon, com todas as variantes de PMS2.

LynchFAP Devyser é um ensaio NGS direcionado a
andlise de genes associados as sindromes hereditérias
de cancer de cdlon.

LynchFAP Devyser permite a analise de variantes de
sequéncia (SNVs, CNVs e indels) em 10 genes
associados a Sindrome de Lynch, Polipose
Adenomatosa Familiar (FAP) e Polipose Associada ao
MUTYH (MAP) em DNA gendémico isolado de sangue.

Uma PCR long range (LR-PCR) é incorporada ao fluxo
de trabalho simplificado Devyser, para identificar com
precisdo variantes em todos os éxons de PMS2,
incluindo as desafiadoras regides homdlogas ao
pseudogene PMS2CL.

O LynchFAP Devyser, juntamente com seu software
dedicado, permite resultados rdpidos e intuitivos,
incluindo a avaliagdo da conversdao do gene PMS2 e
PMS2CL.
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Abordagem direcionada

Sequenciamento de SNVs, CNVs e indels
em 10 genes relacionados aos canceres
hereditarios colorretais mais comuns.

Solugao especifica para PMS2

Solugdo completa, incluindo PCR long range, para
distinguir com precisdo as variantes de PMS2 de
seu pseudogene PMS2CL em todos os éxons.

Desvendando a
genética complexa

Avalie variantes especificas de PMS2 e taxas de
conversdo genética com o auxilio de um
software dedicado.

Software dedicado

Produto RUO (Research Use Only) — uso exclusivo em pesquisa.




Solucdo NGS direcionada para testes de linha
germinativa de genes associados as sindromes
hereditdrias de cancer de cdlon.

Andlise de 10 genes associados a Sindrome de Lynch,
Polipose Adenomatosa Familiar (FAP) e Polipose
Associada ao MUTYH (MAP).

Genes Doenca associada

Primeiro kit comercial a incluir uma LR-PCR para

localizar variantes com precisdo em todos os éxons do

MLH1, MSH2, MSH6,

Sindrome de Lynch

gene PMS2.
PMS2, EPCAM
e Amplamente acessivel — Disponivel como kit para APC FAP
equipamentos lllumina. MUTYH MAP
. o ) POLE, POLD1 Cancer de colon
e  Fluxo de trabalho simples para eficiéncia laboratorial. - .
CTNNB1 Cancer de endométrio

Amplicon Suite — Nosso software dedicado com

project 1 - samplel ©6

Export  Report Open( cioses @

funcionalidade de conversdao do gene PMS2
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Representacdo grafica dos
{ éxons PMS2 envolvidos na
conversdo génica com PMS2CL.
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Gene conversion
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Sample noise: average noise in amplicon coverage

Amplicon names follow the exon numbering of Devyser's default gene reference transcript

Algoritmo de normalizacdo inter e intra
amostra para analises de CNV robustas.

Cobertura uniforme do amplicon.




